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บทคัดยอ 
 วัตถุประสงคของการวิจัยคร้ังน้ีเพ่ือตองการศึกษาลักษณะทางชีววิทยาและรูปแบบของดีเอ็นเอบารโคด 
(COI gene) ของสุกรพ้ืนเมืองท่ีเลี้ยงในมหาวิทยาลัยราชภัฏสงขลา ผลท่ีไดจากการศึกษาพบวาลักษณะทางชีววิทยา
สุกรพ้ืนเมืองแบงออกเปน สุกรพันธุควาย 2 ตัวอยาง สุกรพันธุราด 1 ตัวอยาง และสุกรพันธุไหหลํา 1 ตัวอยาง     
ซ่ึงผลของลักษณะทางชีววิทยาดังกลาวไมสอดคลองกับผลของดีเอ็นเอบารโคดท่ีได อยางไรก็ตามรูปแบบของดีเอ็นเอ
บารโคดควรทําการวิเคราะหใหมและเปรียบเทียบผลกับฐานขอมูล GenBank และ BOLD ใหมอีกคร้ัง 
คําสําคัญ: สุกรพ้ืนเมือง, ลักษณะทางชีววิทยา, ดีเอ็นเอบารโคด 
 
Abstract 

The objectives of this research were to study the morphology and to study the patterns 
of DNA barcodes (COI gene) of native pigs at Songkhla Rajabhat University. It was found that all of 
the studied native pigs were included in 2 Kwai pigs , Raad pig and Hailum pig. The result of 
morphology is not related to a result any of DNA barcodes. However, the patterns of DNA 
barcodes was sequenced again, and the results confirmed direct sequencing of the GenBank and 
BOLD database. 
Keyword: Native pig, Morphology, DNA barcodes 
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บทนํา 

สุกรพ้ืนเมืองเปนสุกรท่ีนิยมเลี้ยงในประเทศไทยตามภูมิภาคตางๆ เปนระยะเวลานาน  การจําแนกสุกร
พ้ืนเมืองสามารถจําแนกตามรูปรางลักษณะประจําพันธุได  4 สายพันธุ คือ พันธุราด พันธุพวง พันธุไหหลํา และพันธุ
ควาย (Charoensook et al., 2013) ในการจําแนกสายพันธุโดยอาศัยลักษณะรูปพรรณสัณฐานภายนอกเปนเกณฑ 
พบวายังเปนประเด็นปญหาท่ีสําคัญ ในบางคร้ังไมสามารถจําแนกกลุมของสุกรไทยพ้ืนเมืองไดอยางชัดเจน 
(Rattanaronchart, 1994) ปจจุบันมีการนําความรูทางอณูพันธุศาสตรในระดับดีเอ็นเอมาใชในการศึกษาความ
ความแตกตางทางพันธุกรรมของสัตวพ้ืนเมือง เชน ดีเอ็นเอบารโคดหรือยีน cytochrome c oxidase I (COI) ซ่ึง
เปนยีนท่ีอยูบนไมโตคอนเดรียของเซลล ไดถูกพัฒนาขึ้นมาใชในการจําแนกชนิดของสัตวกลุมตางๆ โดย Hebert et 
al., (2003) พบวาลําดับนิวคลีโอไทดของยีน cytochrome c oxidase I (COI) มีความแปรผันมากเพียงพอท่ีจะใช
แยกและระบุชนิดของสัตวการเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอของยีนน้ีดวยเทคนิค PCR ทําไดคอนขางงายเน่ืองจากเปนยีนท่ีมี
ขนาดไมใหญมาก (โดยเฉลี่ย 600-700 คูเบส) และมีไพรเมอรท่ีเปน universal primers ซ่ึงใชไดกับสัตวหลากหลาย
กลุม (Thomas, 2009) ในสุกรมีรายงานการใชยีน COI ระบุชนิดของสุกรปาและสุกรลูกผสมของประเทศฟลิปนส 
โดยพบวายีน COI สามารถใชในการระบุชนิดและแยกความแตกตางระหวางสายพันธุของสุกรได (Bondoc et al , 
2013)  

ดังน้ันการศึกษาคร้ังนี้จึงเปนการตรวจสอบเบ้ืองตนของดีเอ็นเอบารโคดหรือยีน cytochrome c oxidase 
I (COI)  มาใชรายงานรวมกับลักษณะทางชีววิทยาของสุกรพ้ืนเมืองท่ีเลี้ยงในมหาวิทยาลัยราชภัฏสงขลา 

 
วัตถุประสงคของการวิจัย 

เพ่ือศึกษาการใชดีเอ็นเอบารโคดในการระบุสายพันธุของสุกรพ้ืนเมืองท่ีเลี้ยงในมหาวิทยาลยัราชภัฏสงขลา
รวมกับลักษณะทางชีววิทยา 

 
วิธีดําเนินการวิจัย 

1. สตัวทดลอง 
สุกรพ้ืนเมืองในสถานีปฏิบัติการสัตวบาล คณะเทคโนโลยีการเกษตร มหาวิทยาลัยราชภัฏสงขลา           

2 ตัวอยาง และศูนยเกษตรผสมผสาน มหาวิทยาลัยราชภัฏสงขลา 2 ตัวอยาง  
2. การศึกษาพันธุกรรมจากลักษณะรูปพรรณสัณฐานภายนอก 
ศึกษารูปรางลักษณะภายนอก ไดแก สีผิว สีขน ขนาดใบหู ความยาวหนา ความกวางหนา ความยาวลําตัว 

ความยาวรอบอก ความสูงท่ีหัวไหล และนํ้าหนัก เปนตน 
3. การศึกษาดานอณูพันธุศาสตรระดับดีเอ็นเอ 
3.1 วิธีการเก็บตัวอยางเลือด  
เจาะเลือดจาก Jugular vein บริเวณลําคอของสุกรจํานวนตัวละ 5 ml ใสในหลอดแกวท่ีมีสารปองกันการ

แข็งตัวของเลือด EDTA แลวเก็บไวในตูแชแข็งท่ีอุณหภูมิ -20oC จนกวาจะนําออกมาสกัดดีเอ็นเอ 
3.2 การสกัดดีเอ็นเอจากเลอืด  
นําเลือดของสุกรท่ีไดไปสกัดดีเอ็นเอโดยใช MasterPure™ DNA Purification Kit ของ epicentre® 

3.3 การเพ่ิมชิ้นสวนของ DNA ดวยเทคนิค PCR 
 นําดีเอ็นท่ีสกัดไดมาทําการเพ่ิมชิ้นสวนของดีเอ็นเอดวยเทคนิค PCR (Polymerase Chain Reaction) 
สวนของตําแหนงยีน COI ในไมโทคอนเดรียโดยใชคูไพรเมอรซ่ึงเปน universal primers ตามรายงานของ Hebert 
et al. (2004) โดยไดทําการเพ่ิมลําดับดีเอ็นเอของไพรเมอร M13 เพ่ือความสะดวกในการวิเคราะหลําดับนิวคลีโอ
ไทด จึงทําใหไพรเมอรมีลําดับดังน้ี 

LCO1490 5’-CACGACGTTGTAAAACGACGAATTCGGTCAACAAATCATAAAGATATTGG-3’  
HCO2198 5’-GGATAACAATTTCACACAGGGAATTCTAAACTTCAGGGTGACCAAAAAATCA-3’   
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สวนประกอบของการทําปฏิกิริยา PCR ประกอบดวย 100 ng/µL DNA template จํานวน 1 ไมโครลิตร, 
10 µM dNTP mix จํานวน 400 ไมโครโมล, 25 mM MgCl2 จํานวน 2 มิลลิโมล, ไพรเมอร Forward และ 
Reverse อยางละ 0.4 ไมโครโมลและ 5 U/µL Taq DNA polymerase จํานวน 0.1 ยูนิตในปริมาตรรวมสุทธิ 25 
ไมโครลิตรโดยต้ังอุณหภูมิและเวลาตามรายงานของ Hebert et al. (2004) 4 ขั้นตอนดังน้ี (1) Initial 
denaturation 94 °C เวลา 1 นาที (2) Denaturation 94 °C เวลา 1 นาที, Annealing 45 °C เวลา 1.5 นาทีและ 
Extention 72 °C เวลา 1.5 นาทีจํานวน 5 รอบ (3) Denaturation 94 °C เวลา 1 นาที, Annealing 50 °C เวลา 
1.5 นาทีและ Extention 72 °C เวลา 1 นาทีจํานวน 5 รอบและสุดทาย (4) Final extention 72 °C เวลา 5 นาที 
ทําการแยกขนาดดีเอ็นเอท่ีไดจากปฏิกิริยา PCR บนเจลอะกาโรส 1% ยอมดวย ethidium bromide แลว
ตรวจสอบขนาดดีเอ็นเอภายใตแสงยูวีจากน้ันนําผลผลิต PCR ท่ีไดมาทําใหบริสุทธิ์ดวย HiYield™ Gel/PCR DNA 
Fragments Extractionkit (RBC Bioscience Corp., Taiwan) และตรวจสอบคุณภาพบนเจลอะกาโรส 1% 

3.4 วิเคราะหลําดับนิวคลีโอไทด (DNA sequencing) 
นําผลผลิต PCR ท่ีทําใหบริสุทธิ์แลวไปวิเคราะหตรวจหาลําดับนิวคลีโอไทดของยีน COI ดวยไพรเมอร 

M13 โดยสงบริษัท 1st BASE ประเทศมาเลเซีย 
3.5 เปรียบเทียบกับลําดับนิวคลีโอไทดท่ีมีในฐานขอมูล 
 นําผลท่ีไดจากการวิเคราะหลําดับนิวคลีโอไทด (DNA Sequencing) มาเปรียบเทียบความคลายคลึงกับ

ลําดับนิวคลีโอไทดของสิ่งมีชีวิตตางๆในฐานขอมูล GenBank (http://www.ncbi.nlm.nih.gov) โดยใชโปรแกรม
BLASTn และฐานขอมูล BOLD (http://www.boldsystems.org) 
 

ผลและอภิปรายผลการวิจัย 
ลักษณะสัณฐานภายนอกของสุกรพันธุพ้ืนเมือง 

 ตัวอยางของสุกรพ้ืนเมืองจํานวน 4 ตัวอยาง ท่ีเลี้ยงภายในมหาวิทยาลัยราชภัฏสงขลา จากสถานี
ปฏิบัติการสัตวบาล 2 ตัวอยาง จากศูนยเกษตรผสมผสาน 2 ตัวอยาง พบวาจากลักษณะภายนอกท่ีปรากฏสามารถ
แบงออกไดเปนสามสายพันธุ ไดแก พันธุควาย พันธุราด และพันธุไหหลํา (ตารางท่ี 1) ซ่ึงสอดคลองกับลักษณะของ
สุกรพ้ืนเมืองท่ีไดมีการแจกแจงรายละเอียดไวตามรายงานของ Charoensook et al. (2013) 

 
ตารางท่ี 1 แสดงพันธุกรรมจากลักษณะรูปพรรณสัณฐานภายนอก 
 
หมายเลข น้ําหนัก (Kg) ลักษณะภายนอก สายพันธุ 
NP001 131 สีขนและผิวหนังมีสีดํา ขอขาหนาท้ังสองขางมี

สีขาว หลังแอนเล็กนอย หูใหญ ใบหูปรก หนา
ยาว 

พันธุควาย 
 

NP002 175 สีขนและผิวหนังมีสีดํา ลําตัวยาว หลังแอน
เล็กนอย หูใหญ ใบหูปรก หนายาว 

พันธุควาย 
 

NP003 87 สีขนและผิวหนังมีสี ดํา พูหางสีนํ้าตาล ตัว
ขนาดเล็ก หนาสั้น หูเล็ก ใบหูต้ัง หลังแอน 

พันธุราด 
 

NP004 141 สีขนสีดําและสีขาว ผิวหนังสีนํ้าตาล ขอเทา
และใตทองขนสีขาว ใบหูต้ัง หลังแอน  

พันธุไหหลํา 
 

 

 

การเพ่ิมชิ้นสวนของดีเอ็นเอดวยเทคนิค PCR สวนของตําแหนงยีน COI 

http://www.boldsystems.org/
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การเพ่ิมปริมาณชิ้นสวนของดีเอ็นเอท่ีสกัดไดจากเลือดของสุกรพ้ืนเมืองท่ีเลี้ยงบริเวณมหาวิทยาลัยราชภัฏ

สงขลา ในตําแหนงจําเพาะบริเวณยีน COI โดยใชคูไพรเมอร LCO1490F และ HCO2198 (Hebert et al. 2004) 

ซ่ึงเปน universal primers ท่ีไดรับการเติมลําดับดีเอ็นเอของไพรเมอร M13 พบวาสามารถเพ่ิมปริมาณชิ้นสวนของ

ดีเอ็นเอไดโดยมีความยาวประมาณ 780 คูเบส (ภาพท่ี 1) ซ่ึงสอดคลองกับ Bondoc et al. (2013) ท่ีไดศึกษาการ

นํายีน COI มาใชเพ่ือระบุชนิดของสุกรสายพันธุแททางการคาและสุกรพันธุพ้ืนเมือง โดยพบวาขนาดของลําดับนิวคลี

โอไทดท่ีใชเทียบกับฐานขอมูลท่ีขนาด 617 คูเบส โดยชิ้นสวนของดีเอ็นเอท่ีไดการการทําเทคนิค PCR มีความยาว

ประมาณ 700 คูเบส 

 
 
ภาพท่ี 1 ผลการตรวจสอบขนาดดีเอ็นเอปริมาณของสวน COI gene โดยวิธีอิเล็กโทรโฟรีซีส : Lane M- ดีเอ็นเอ
มาตรฐาน (100 bp ladder), Lane NP001 สุกรพ้ืนเมืองตัวอยางท่ี 1, Lane NP002 สุกรพ้ืนเมืองตัวอยางท่ี 2 , 
Lane NP003 สุกรพ้ืนเมืองตัวอยางท่ี 3, Lane NP004 สุกรพ้ืนเมืองตัวอยางท่ี 4 

 
การเปรียบเทียบกับลําดับนิวคลีโอไทดกับฐานขอมูล 
ตรวจสอบลําดับนิวคลีโอไทดบริเวณ COI gene ของสุกรพันธุพ้ืนเมืองจํานวน 4 ตัวโดยการสงวิเคราะหท่ี

บริษัท 1st BASE ประเทศมาเลเซียนําผลท่ีไดมาเปรียบเทียบกับลําดับนิวคลีโอไทดท่ีมีในฐานขอมูลโดยใชโปรแกรม 
BLAST จากฐานขอมูล GenBank (http://www.ncbi.nlm.nih.gov) และจากฐานขอมูล BOLD 
(http://www.boldsystems.org) 

การเปรียบเทียบกับลําดับนิวคลีโอไทดท่ีมีในฐานขอมูล GenBank พบวาเปนลักษณะของสุกรพ้ืนเมือง 
(Susscrofa) ท้ังหมด 4 ตัว โดยมีจํานวน 3 ตัว หมายเลข NP001- NP003 มีความคลายคลึงกับสุกรพันธุ Jeuma 
pig (97%) สวนหมายเลข NP004 มีความคลายคลึงกับสุกรพันธุ Guanling (99%)  
 การเปรียบเทียบกับลําดับนิวคลีโอไทดท่ีมีในฐานขอมูล BOLD พบวาเปนลักษณะของสุกรพ้ืนเมือง 
(Susscrofa) ท้ังหมด 4 ตัว โดยผลการเปรียบเทียบจากฐานขอมูลดังกลาวสามารถทราบถึงเพียงแคระดับจีนัสหรือ
สกุล (Genus) และระดับสปชีสหรือชนิด (species) เทาน้ันโดยทางฐานขอมูลไมบอกถึงระดับสายพันธุเชนเดียวกับ
ฐานขอมูล GenBank 

http://www.boldsystems.org/
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ตารางท่ี 2 ผลการเปรียบเทียบลําดับนิวคลีโอไทดกับฐานขอมูล GenBank และฐานขอมูล BOLD 
หมายเลข แหลงท่ีพบ   

  GenBank (BLAST) BOLD 
NP001 สถานีปฏิบัติการ

สัตวบาล 
Susscrofa (97%) 

Jeuma pig 
Susscrofa (98.37%) 

NP002 สถานีปฏิบัติการ
สัตวบาล 

Susscrofa (97%) 
Jeuma pig 

Susscrofa (97%) 

NP003 ศูนยเกษตร
ผสมผสาน 

Susscrofa (97%) 
Jeuma pig 

Susscrofa (97.25%) 

NP004 ศูนยเกษตร
ผสมผสาน 

Susscrofa (99%) 
Guanling 

Susscrofa (99.25%) 

 
สรุปผลการวิจัย 
 การใชดีเอ็นเอบารโคดหรือยีน COI สามารถนํามาในการจําแนกสุกรพันธุ พ้ืนเมืองจากฐานขอมูล 

GenBank ไดออกเปน 2 สายพันธุไดแกสายพันธุ Jeuma และ Guanling ซ่ึงพบวาไมสอดคลองกับลักษณะ

รูปพรรณสัณฐานภายนอกท่ีจําแนกสุกรพันธุพ้ืนเมืองไดออกเปน 3 สายพันธุไดแกพันธุควาย พันธุราด และพันธุ

ไหหลํา 

 

ขอเสนอแนะและการนําผลการวิจัยไปใชประโยชน 
 ความไมสอดคลองกันของลักษณะทางชีววิทยาและดีเอ็นเอบารโคดดังกลาวอาจเกิดจากผลของลําดับ     

นิวคลีโอไทดท่ีไดซ่ึงมีความยาวเพียง 450 ถึง 490 คูเบสเทานั้น จึงอาจทําใหเกิดความคลาดเคลื่อนขึ้นได และเกิด

จากการท่ีไมมีผูนําขอมูลของดีเอ็นเอบารโคดสุกรพ้ืนเมืองในประเทศไทยเขาสูฐานขอมูล GenBank และฐานขอมูล 

BOLD อยางไรก็ตามควรมีการนําผลท่ีไดจากการทํา PCR สงวิเคราะหลําดับนิวคลีโอไทดเพ่ือใหมีความยาวท่ีมากขึ้น 

จะสามารถชวยใหผลท่ีไดมีความสมบูรณมากยิ่งขึ้น 
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